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e E 0 processo pelo qual uma molécula
de RNA e sintetizada a partir da
iInformacao contida na sequéncia de
nucleotideos de uma molécula de
DNA de fita dupla



e E 0 processo pelo qual uma molécula
de RNA e sintetizada a partir de um
gene



PROCARIOTO X EUCARIOTO A%
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SUGAR-PHOSPHATE BACKBONE OF RNA

-Fita Simples;
-AU,C,G;

- Ribose




o3\ (D)8 FASES DA TRANSCRICAO
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« INICIO - quando ocorre reconhecimento de
sequéncia especifica no DNA;

e ALONGAMENTO - quando os ribonucleotideos sé&o
sucessivamente incorporados;

e TERMINACAO — quando seqiiéncias no DNA s&o
reconhecidas e a sintese é interrompida.
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ESTRUTURA DE UM GENE DE A6

EUCARIOTO =

Regido Codificadora Sitio de PoliA




CENB|@T CARACTERISTICAS DE UM
S PROMOTOR DE E. coli

-35 -10 +1
TTGACA .. TATAATATCGATTTAGATCCCATGAT

e Regifio — 10: TATAAT
 Regifao —35: TTGACA

e As duas regioes sao separadas por
17%1 nucleotideos
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e Reconhecer o promotor;

e Desnaturar o DNA expondo a sequéncia a ser
copiada;

e Manter as fitas de DNA separadas na regiao da
sintese;

e Manter o hibrido DNA:RNA estavel:

e Renaturar o DNA na regiao Iimediatamente
posterior a sintese;

e Terminar a sintese do RNA.
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TERMINO DA TRANSCRICAO

o Independente da prOtel'na rho (p) (90% dos casos)

* Dependente da proteina rho (p)

5’ CCCAGCCCGACTAAGCGGGCTTTTTTTTGAC 3’
3’ GGGTCGGGCGGATTCGCCCGAAAAAAACTG 5’

\

Pareamento
A-U
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Codigo Genetico e Sintese
de Proteinas
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eE a relacdo entre a seqiéncia
de bases no DNA e a segUéncia
de aminoacidos na proteina
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CODIGO GENETICO

Uuu
UucC
UUA
UuUG

Cuu
CucC
CUA
CUG

AUU
AUC
AUA
AUG

GUU
GUC
GUA
GUG

Phe
Phe
Leu
Leu

Leu
Leu
Leu
Leu

lle
lle
lle
Met

Val
Val
Val
Val

UCU Ser
UCC Ser
UCA Ser
UCG Ser

CCU Pro
CCC Pro
CCA Pro
CCG Pro

ACU Thr
ACC Thr
ACA Thr
ACG Thr

GCU Ala
GCC Ala
GCA Ala
GCG Ala

UAU Tyr
UAC Tyr
UAA stop

UAG stop

CAU His
CAC His
CAA GIn
CAG GIn

AAU Asn
AAC Asn
AAA Lys
AAG Lys

GAU Asp
GAC Asp
GAA Glu
GAG Glu

UGU Cys
UGC Cys
UGA stop
UGG Trp

CGU Arg
CGC Arg
CGA Arg
CGG Arg

AGU Ser
AGC Ser
AGA Arg
AGG Arg

GGU Gly
GGC Gly
GGA Gly
GGG Gly
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Caracteristicas

e Pareamento coédon:anticoédon:

e Degeneracao — um mesmo aminoacido pode ser
codificado por varios codons diferentes;

e N&o ambiguidade — cada codon corresponde a
somente um aminoacido;

e Universalidade — o codigo geneético € o mesmo
nos mais diversos organismos (excecao:
protozoarios ciliados e mitocondrias);

e Utilizacao preferencial de codons (codon usage).
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Codigo Genetico

- Ordem de leitura de dentro para fora

- Aminoacidos marcados com * sao
representados com seis codons



CENBI®

centro de biotecnologia - UFPel

TRADUCAO

e Consiste na transformacéo da mensagem contida no
MRNA, via tRNA, na sequéncia de aminoacidos que
constituem a proteina.

e |ntervenientes:
e mMRNA
e tRNA
e Ribossomos (rRNA)
e Aminoacidos
e Sistemas enzimaticos
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(E)
Ribossomo 708 procaridtico

RNAs ribossomais
235e55
(34 proteinas)

165 rRNA
(21 proteinas)

Ribossomo 805 eucaridlico

RMNAs ribossomais
285, 5,85¢ 55
{~ 45 proteinas)

mANA

Ribossomos

rRNA 185
{~ 30 proteinas)
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Sitio de ligagao (B)
de aminoacidos
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de aminodcidos
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Trasncricao

Traducao

Messenger .-’-'I
RNA (mRNA) {§

RNA ({tRNA)

/;

rARNA complexes
with proteins to
form the ribosomes

Ribosomal
RNA (rRNA)

Transfer

Amino acid

On the ribosomes the
mRANA message is
read, and the

proteins are assembled

tRNA molecules
carry amino acids
to the ribosomes
to be incorporated
into proteins
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e A sintese protéeica ocorre em 3 etapas
sucessivas:

— 1. Iniciacao
— 2. Alongamento

— 3. Finalizacao
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Sitio de ligacéo do ribossomo e codon de iniciacao

5 ... AGGAGGXxXXXxXxxAUG...3’

/ \

Cdodon de iniciacao

RBS ou Seqguéncia (raramente GUG ou UUG)
Shine-Dalgarno




Inicio da traducao
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INICIACAO

m & Aminodcidot S S Aminoacido 2
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H Tradugio . *F :,5":: Ribossomo— | f_; | U i
{ a0 | 1
o ' h U G | U A .
CAG 4 e —
AUG Anticodon \-T—/ j—'
- | mRNA Cédon  Segundo/* ’ mANA
Subunidade de iniciagdo coédon
ribossomica :
o Os componentes necessarios para iniciar a traducao sao e No ribossomo montado, um tRNA transportando o
reunidos. primeiro aminodcido é pareado com o cédon de iniciagao

no mRNA. Um tRNA transportando o segundo
aminoacido se aproxima.
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ALONGAMENTO

Forma-se ligagao peptidica

—
Sitio P —— i & +—sitio A

!

—g

./ MANA

O lugar no ribossomo onde o primeiro tRNA se
estabelece e denominado sitio P, No sitio A, o ponto
sequinte, o segqundo codon do mRNA faz par com um
tRNA que transporta o segundo aminoacido.

IRNA liberado

; '\ /7(1‘5;

AUG |
B

'iC..h

O primeiro aminoacido une-se ao sequndo por uma
ligagao peptidica, e o primeiro IRNA é liberado. (As
bases de nucleotideos estao indicadas somente para 0s
dois primeiros codons.)

= 1
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ALONGAMENTO

\LA Silio P Cadeia polipeptidica
f._,ﬁ 3*"’ e 8 em crescimento 3
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O ribossomo se =3 mANA ?‘)))' e R S
move ao longo
do mRNA

e O ribossomo se move ao longo do mRNA até que o

. = . O ribossomo continua a se mover ao |
segundo tRNA esteja no sitio P, e o processo continua. o 8 Mover 30 longo do mNA, @

novos aminoacidos sao adicionados ao polipeptideo.
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TERMINACAO
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de parada

Ouandu 0 ribossomo atinge o codon de parada, o
pohpephcen e liberado.

\I b theph 4o L 1;".?'.'.:__ }',
X A
| Iiberado \ : A
: ::,_ L '\, b _ A
\. & | A
\= [ S, f
F
> h e Nova proteina
\, { *\L /
H'u— A iy '“'rl"‘“"
\‘_‘ij '1 k
3 ;} mRNA

Finaimente, o ultimo tRNA é liberado, e o ribossomo se
separa. O polipeptideo liberado forma uma nova proteina.



